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32406332.y  MDWKCEDCASPAGGRSEAILPLVPVLPSWVEFRALGWHRRPQVQCWDSVAQFRAEQPELRIVENLDTPCTPSFGQGDWKYFNMSHSPPESPGMSWKQSLTASERYDNIQKLQQFVAAAGLSENAFALEKNAYESARTREEYDEFCNQSLFGSSEA~~DQAATAVSNEQDEDGNAEVDPGVTIGDYQNCYYITSGVTADVY 
39940670.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLLCACFHS~~~~~~~~~QLGIDKN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AAAAEGKSAFAIETEAYTASSSREEYENACDILRNASKPASNDENDSPSFTPAARHGSEMAESGVRIGTHQNCQYIASGVTAEVY 
19113931.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKSVGHFVPWLTDIRHLTDGTISEVF 
14318490.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKLDSIDITHCQLVKSTRTARIY 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVK 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGXEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPSQNTAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMK 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AHHHHHHMAAAAAAGPEMVRGQVFDVGPRYTNLSYIGEGAYGMVCSAYDNLNKVRVAIK 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGPVPSRARVYTDVNTHRPREYWDYESHVVEWGNQDDYQLVRKLGRGKYSEVFEAINITNNEKVVVK 
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19113931.y  VGERKNSKKLYVIKVQGLVFKRPPHDAMRGKLILESIG~~HPHIERIVDSFIDN~~~~EAGSVYLITSFKS~FVLSDVMDE~~~~~ISIDT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KCKIVLQISSALEYLEKHGILHRDIHPNNILLD~~~~SMNGPAYLSDFSIAWSKQHP~~GEE~~VQELIPQIGTGHYRA 
14318490.y  RSDTY~~~~~~AIKCLALDFDIPPHNAKFEVSILNKLGNKCKHILPLLESKATD~~~~NND~LLLLFPFEE~MNLYEFMQMHYKRDRRKKNPYYDLLNPSIPIVADPPVQKYTNQLDVNRYSLSFFRQMVEGIAFLHENKIIHRDIKPQNIMLTNNTSTVSPKLYIIDFGISYDMANNSQTSAEPMDSKVTDISTGIYKA 
2phk_PHK    IIDVTG~~~~~GGSFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSG~HPNIIQLKDTYETN~~~~TFFFLVFDLMKKG~ELFDYLTEK~~~VTLSEKE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TRKIMRALLEVICALHKLNIVHRDLKPENILLD~~~~~DDMNIKLTDFGFSCQLDPG~~~~~~~~EKLREVCGTPSYLA 
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1jwh_CKII   ILKPVK~~~~~~~~~~~~~~~~~KKKIKREIKILENLRG~GPNIITLADIVKDP~~~~VSRTPALVFEHVNNTDFKQLYQT~~~~~LTDYD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IRFYMYEILKALDYCHSMGIMHRDVKPHNVMID~~~~HEHRKLRLIDWGLAEFYHPG~~~~~~~~QEYNVRVASRYFKG 
1ias_TGFbR  IFSSRE~~~~~~~~~~~~~~~~~ERSWFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHG~SLFDYLNRYTVTVEGMIKLALS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVK~~~~~KNGTCCIADLGLAVRHDSAT~~~DTIDIAPNHRVGTKRYMA 
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19113931.y  IETLFGCH~~~~~SYGHEVDRWTFGILIAELFSN~~~~~~~~QALFDDGS~~SEGWPSELRLTSSIIQTLGTPN~PSMWPELSTFPDWNKFIFHEYPPKPWSEILPS~~VDTSIQYIVSHLVTYSNRASPSFVIESFPKVSARLSQYA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
14318490.y  PEVLFGVK~~~~~CYDGGVDVWSLLIIISQWFQRETSRMGHVPAMIDDGSDDMNSDGSDFRLICSIFEKLGIPS~IQKWEEVAQHGSVDAFVGMFGADGDGKYVLDQ~~EKDVQISIVERNMPRLDEIADVKVKQKFINCILGMVSFSPNERWSCQRILQELEKP~~~~~~~~~~~~~~~  
2phk_PHK    PEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAG~~~~~~~~SPPFWHRK~~~~~QMLMLRMIMSGNYQFGSP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EWDDYSDT~~VKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1l3r_PKA    PEIILSKG~~~~~~YNKAVDWWALGVLIYEMAAG~~~~~~~YPPFFADQPIQIYEKIVSGKVRFPSHFSSDLKD~LLRNLLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKNHKWFAT~~TDWIAIYQRKVEAPFIPKFKGPGDTSNFDDYEEEEIRVXINEKCGKEFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2erk_Erk2   PEIMLNSK~~~~~GYTKSIDIWSVGCILAEMLSN~~~~~~~~RPIFPGKHYLDQLNHILGILGSPSQEDLNCIINLKARNYLLSLPHKNKVPWNRLFPNADSKALDL~~LDKMLTFNPHKRIEVEQALAHPYLEQYYDPSDEPIAEAPFKFDMELDDLPKEKLKELIFEETARFQPGYRS  
1jwh_CKII   PELLVDYQ~~~~~MYDYSLDMWSLGCMLASMIFR~~~~~~~KEPFFHGHDNYDQLVRIAKVLGTEDLYDYIDKYNIELDPRFNDILGRHSRKRWERFVHSENQHLVSPEALDFLDKLLRYDHQSRLTAREAMEHPYFYTVVKDQARMGSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ias_TGFbR  PEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARR~~~~~~~~~CSIGGIHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMRKVV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CEQKLRPNIPNRWQSCEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


